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INFORMAZIONI PERSONALI

CoGNOME | CAPITANIO

Nome | DANIELE

DATA DI NAsSCITA | 22,04,1970

ESPERIENZA PROFESSIONALE

07/2017-alla data attuale
Ricercatore universitario a tempo determinato - tipo A
Universita degli Studi di Milano, Milano (ltalia)

06/2015-06/2017
Contratti di collaborazione occasionale presso il Dipartimento di Scienze
Biomediche per la Salute ed il Dipartimento di Fisiopatologia Medico Chirurgica
e dei Trapianti dell'Universita degli studi di Milano.

05/2014-05/2015
Vincitore di un assegno di ricerca annuale presso il Dipartimento di Scienze
Biomediche per la Salute nell'ambito del progetto finanziato dal Ministero
della Salute dal titolo "Integrated omic approach to explore molecular
pathogenesis and clinical heterogeneity in facioscapulo-humeral muscular
dystrophy". Progetto in collaborazione con I''lRCCS Fondazione Stella Maris di
Pisa, I'Universita Federico Il di Napoli, I'istituto Tigem di Napoli.

03/2013-03/2014
Vincitore di assegno di ricerca annuale presso il Dipartimento di Scienze
Biomediche per la Salute dell'Universita degli studi di Milano, nell'ambito del
progetto di ricerca FIRB "Rete Nazionale di proteomica umana" del Ministero
dell'Universita e della Ricerca, dal titolo "Dissezione della meccanotrasduzione
nelle distrofie muscolari mediante analisi proteomica differenziale
fluorescente".

03/2012-03/2013
Vincitore di assegno di ricerca annuale presso il Dipartimento di Scienze
Biomediche per la Salute dell'Universita degli studi di Milano, nell'ambito del
progetto di ricerca BIO-NMD finanziato dalla Comunita Europea (7th
framework programme) e dedicato alla scoperta e alla validazione di
biomarcatori nelle distrofie muscolari (Duchenne e collagene VI) con I'obiettivo
di migliorare il monitoraggio della malattia e della terapia. Collaborano al




progetto 11 partner di 7 paesi europei: Italia (Universita di Milano, Ferrara,
Padova e Roma Tor Vergata), Paesi Bassi (Leiden University Medical Centre),
Regno Unito (Newecastle University, University College London), Francia
(INSERM, Novamen), Germania (Applied Biosystems) e Svezia (KTH Royal
Institute of Technology).

03/2009-03/2012
Contratto triennale di collaborazione all'attivita di ricerca presso il
Dipartimento di Scienze e Tecnologie Biomediche dell'Universita degli Studi di
Milano

11/2008-02/2009
Contratto di collaborazione a progetto dell'Istituto di Bioimmagini e Fisiologia
Molecolare (CNR). Titolo del progetto:"costruzione del database di proteine
espresse nel muscolo scheletrico umano".

03/2007
Contratto di collaborazione a progetto dell'Istituto di Bioimmagini e Fisiologia
Molecolare del CNR. Titolo del progetto:"comparazione del profilo proteomico
di nervo sciatico e muscolo gastrocnemio di ratto durante il processo
d'invecchiamento".

04/2005-04/2006
Incarico con contratto di collaborazione a progetto della fondazione “Amici
del Centro Dino Ferrari” dell’Universita degli studi di Milano; titolo del
progetto di ricerca: “Analisi del genoma/proteoma del muscolo scheletrico di
pazienti affetti da Sclerosi Laterale Amiotrofica (SLA)”. Ricerca in
collaborazione con [I'lstituto di Bioimmagini e Fisiologia Molecolare (CNR),
IRCCS Istituto Auxologico Italiano di Milano ed il Dipartimento di Neuroscienze
dell’lstituto Mario Negri.

11/2002-11/2004
Borsa di studio Telethon presso IIstituto di Bioimmagini e Fisiologia
Molecolare (IBFM) del CNR di Segrate (Ml). Titolo del progetto: “Patofisiologia
della distrofia facio-scapolo-omerale (FSHD): analisi proteomica e profiling
genomico in tessuto muscolare”. Ricerca condotta in collaborazione con il
Centro Ricerca Interdipartimentale Biotecnologie Innovative (CRIBI)
dell’Universita di Padova ed il Centro per le malattie neuromuscolari UILDM di
Roma.

ISTRUZIONE E FORMAZIONE

11/2005-11/2008 Dottorato di Ricerca in Medicina Molecolare, curriculum "genomica, proteomica e
tecnologie correlate".
Universita degli Studi di Milano, Dipartimento di Scienze e Tecnologie Biomediche

05/2002 Partecipazione al “Ph.D. course on functional genomics and metabolic engineering”
tenutosi presso il Center for Process Biotechnology, Danmarks Tekniske Universitet
(DTU), a Lyngby (Danimarca), sotto la guida del prof. Jens Nielsen.

07/1999-11/2002 Specializzazione in Applicazioni Biotecnologiche
Universita degli Studi di Milano, Scuola di Specializzazione in Applicazioni
Biotecnologiche (SAB).

05/1998-07/1999 Laurea magistrale in Scienze Biologiche conseguita il 22/07/99 con voti 108/110.
Universita degli Studi di Milano, Dipartimento di Fisiologia e Biochimica Generali,
Sezione di Biochimica Comparata.



COMPETENZE PERSONALI

Lingua madre: italiano
Lingue straniere: inglese
COMPRENSIONE PARLATO PRODUZIONE SCRITTA
Ascolto Lettura Interazione Produzione orale
B2 Cc1 B1 B1 B2

Livelli: A1 e A2: Utente base - B1 e B2: Utente autonomo - C1 e C2: Utente avanzato
Quadro Comune Europeo di Riferimento delle Lingue - Scheda per I'autovalutazione

Competenze professionali
Competenze nel campo della scienza del proteoma riguardanti:

estrazione proteica da cellule cresciute in coltura, da fluidi biologici e tessuti animali e
vegetali;

dosaggi proteici e di attivita enzimatica;

separazione di miscele proteiche mediante cromatografia HPLC, elettroforesi mono e
bidimensionale classica (isoelettrofocalizzazione, elettroforesi su gel di poliacrilamide in
presenza di SDS) e mediante Differential in-gel electrophoresis (DIGE);

tecniche per la visualizzazione delle proteine separate su gel: colorazione con Blue
Coomassie, colorazione argentica, colorazione con sostanze fluorescenti, marcatura del
campione proteico con fluorofori;

utilizzo di programmi per l'analisi d'immagine (ImageMaster 2D-Elite, ImageMaster 2D-
Platinum, Progenesis SameSpots, Image Quant, DeCyder DIA e BVA);

utilizzo di tools bioinformatici per I'analisi di raw data generati in spettrometria di massa
(Mascot, MaxQuant);

utilizzo di softwares per l'analisi statistica delle variazioni (DeCyder EDA, Perseus, SPSS,
Systat);

interpretazione ed analisi di pathways mediante programmi dedicati (Ingenuity, Metacore,
DAVID, Panther, STRING) e la consultazione dei principali database di proteine.

preparazione dei campioni proteici per I'analisi tramite spettrometria di massa;
identificazione delle proteine mediante spettrometria di massa MALDI-ToF;

riconoscimento di proteine specifiche tramite immunoblotting.

Competenze digitali

AUTOVALUTAZIONE
Elaborazione Comunicazione Creazione di Sicurezza Risoluzione di
delle Contenuti problemi

informazioni

Utente avanzato | Utente avanzato | Utente autonomo | Utente autonomo | Utente autonomo

Buona conoscenza dei sistemi operativi Windows, Mac OS e dei supporti informatici fondamentali (Word,
Excel, Powerpoint, Systat, SPSS).

ULTERIORI INFORMAZIONI

ATTIVITA' DI RICERCA
Dal 2003, I'attivita scientifica si € concentrata sullo studio delle alterazioni funzionali e morfologiche
che si verificano nel tessuto muscolare scheletrico e cardiaco in differenti stati fisiologici e patologici.




Gli studi hanno contribuito alla definizione del proteoma del muscolo in condizioni fisiologiche, para
fisiologiche e patologiche, generando un dataset di cambiamenti differenziali del proteoma muscolare,
sia negli esseri umani che in modelli animali. Questi studi hanno consentito: i) di definire la variabilita
interindividuale delle proteine espresse in specifici muscoli, ii) di identificare i profili di espressione
proteica di diversi muscoli (ad esempio vasto laterale, deltoide, soleo, tibiale) associandoli ai fenotipi
muscolari, iii) di mettere in evidenza specifiche alterazioni metaboliche associate a diverse patologie
muscolari. Piu di recente, l'interesse si e rivolto allo studio delle proteine nei fluidi circolanti ed ai
cambiamenti della composizione lipidica delle membrane cellulari nelle malattie neuromuscolari e
nell'invecchiamento.
Dal 2003 ad oggi sono stati sviluppati i seguenti temi:

= definizione delle proteine espresse nel muscolo scheletrico umano e costruzione della relativa

mappa di riferimento;

= studi comparativi del proteoma muscolare di soggetti appartenenti a differenti gruppi etnici al
fine di identificare i determinanti molecolari di adattamento all'ipossia cronica;

= studi comparativi su soggetti esposti ad ipossia di medio e lungo periodo al fine di identificare
biomarcatori utili per la diagnostica oncologica;

= studi comparativi su soggetti affetti da patologie muscolari di varia natura miranti ad identificare
i meccanismi molecolari sottesi ad esse (Distrofie di Duchenne e di Becker, Distrofia
Facioscapoloomerale, Collagenopatie di Ullrich e Bethlem);

= studi del proteoma del muscolo scheletrico in pazienti affetti da patologie neurodegenerative
(Sclerosi Laterale Amiotrofica);

= studio del proteoma differenziale in un modello di ipertensione arteriosa;

= studio della variazione del proteoma muscolare e dei fluidi circolanti in seguito
all'invecchiamento;

= studi delle variazioni del proteoma muscolare e dei fluidi circolanti in un modello umano di
microgravita (bed rest) e valutazione dei cambiamenti nei livelli di nitrosilazione delle proteine
muscolari di soggetti trattati e non trattati con cocktail di antiossidanti nella dieta;

= analisi del proteoma e del secretoma di colture di fibroblasti cutanei da soggetti affetti da
sindrome di Ehlers-Danlos ipermobile.

FINANZIAMENTI
=  PRIN: PROGETTI DI RICERCA DI RILEVANTE INTERESSE NAZIONALE — Bando 2017 (201742SBXA);

Ministero dell’lstruzione, dell’Universita e della Ricerca. Titolo: "3D Muscle-Tendon Unit
modelling for unravelling tissue crosstalk in muscular dystrophies and aging (3D-MTU)". Ruolo:
Coordinatore Unita.

ABILITAZIONE SCIENTIFICA NAZIONALE
= 05/04/2017 Abilitazione a professore di fascia Il (bando D.D. 1532/2016) per il settore
concorsuale 05/E3 Biochimica Clinica e Biologia Molecolare Clinica.
= 31/03/2017 Abilitazione a professore di fascia Il (bando D.D. 1532/2016) per il settore
concorsuale 05/E1 Biochimica Generale.

ISCRIZIONE A SOCIETA' SCIENTIFICHE
2007-2011: Membro della Italian Proteomic Association (ItPA)
2018-oggi: Membro della Societa Italiana di Biochimica Clinica (SIBioC)
2019-oggi: Membro della European Federation of Clinical Chemistry and Laboratory Medicine (EFLM)
Academy, iscritto allo European Register of Specialist in Laboratory Medicine (EuSpLM).



ATTIVITA' DIDATTICA

Dall'a.a. 2017-2018 - alla data attuale: Docente dei corsi di laurea in:

— Biotecnologie Mediche: corso di Biotecnologie nella diagnostica di laboratorio e
fondamenti di statistica, modulo: Biotecnologie in diagnostica (8 ore di didattica frontale +
32 ore di laboratorio);

— Tecniche di Laboratorio Biomedico: corso di Tecniche diagnostiche di biochimica, biologia
molecolare e patologia cliniche, modulo: Biochimica clinica e biologia molecolare clinica (10
ore di didattica frontale);

— Scienze Infermieristiche: corso di Patogenesi e diagnostica, modulo: Biochimica clinica e
biologia molecolare clinica (15 ore di didattica frontale).

Dall'a.a. 2009-2010 - alla data attuale: Docente del corso elettivo “Fondamenti di bioinformatica"
(8 ore di didattica frontale) presso I'Universita degli studi di Milano, corso di laurea in Biotecnologie
Mediche.

Attivita integrative:

Dall'a.a. 2018-2019: Corso Laurea Magistrale Medicina e Chirurgia - Linea H, Dipartimento di
Scienze Cliniche e di Comunita, Ospedale S. Giuseppe. Attivita professionalizzanti IV anno -
Medicina di laboratorio.

Dall'a.a. 2007-2008 all'a.a.2016-2017: incarico per lo svolgimento delle esercitazioni del Corso di
Biochimica Umana e Clinica e del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio e
Fondamenti di Statistica, titolare Prof.ssa Cecilia Gelfi (c.d.l. Biotecnologie Mediche), Universita
degli Studi di Milano.

Dall'a.a. 2009-2010: cultore della materia per il settore scientifico-disciplinare BIO/12 (Biochimica
clinica e biologia molecolare clinica).

Relatore tesi:

Relatore tesi triennale del corso di laurea in Biotecnologie Mediche: "Strategie per I'interpretazione
di dataset proteomici nello studio delle malattie muscolari”. Universita degli studi di Milano, a.a.
2019-2020, Dott.ssa Eleonora Giraldin.

Correlatore tesi:

Correlatore tesi di laurea specialistica del corso di laurea in Biotecnologie Mediche in inglese:
"Proteomic characterization of skeletal muscle in a diet-induced obesity animal model". Universita
degli Studi di Milano, a.a. 2018-2019, Dott.ssa Giada Boscolo Chio.

Correlatore tesi triennale del corso di laurea in Biotecnologie Mediche: "Contributo dell'analisi
bioinformatica di dataset proteomici all'identificazione di pathway associati alla distrofia
facioscapolo-omerale". Universita degli Studi di Milano, a.a. 2017-2018, Dott.ssa Lucrezia Criscuolo.

Correlatore tesi triennale del corso di laurea in Biotecnologie Mediche: "Metodologie per I'analisi
proteomica top-down e bottom-up e validazione dei risultati". Universita degli Studi di Milano, a.a.
2016-2017, Dott.ssa Lara Coppi.

Correlatore tesi di laurea specialistica del corso di laurea in Biotecnologie Mediche: "Moving again!
Effetti del processo di degenerazione-rigenerazione indotto da crush del nervo mediano sul
proteoma del muscolo flexor digitorum sublimis di ratto". Universita degli Studi di Milano, a.a.
2010-2011, Dott.ssa Laura Barbalini.



Correlatore tesi triennale del corso di laurea in Biotecnologie Mediche: "Come trarre conclusioni in
proteomica. Considerazioni sperimentali e statistiche". Universita degli Studi di Milano, a.a. 2009-
2010, Dott.ssa Clelia Maria Caspani.

Correlatore tesi di laurea specialistica in Biologia Sperimentale ed Applicata: "Analisi proteomica
differenziale di estratti mitocondriali di muscolo gastrocnemio e tricipite nell'invecchiamento".
Universita degli Studi di Pavia, a.a. 2008-2009. Dott. Francesco Paolo Cammarata.

Altre attivita:

Seminario "Tecniche di proteomica differenziale in-gel ed off-gel nell'analisi dell'aorta di topo in
carenza di Emilinal" per il corso di dottorato in Medicina Molecolare e Traslazionale, LITA Segrate
(MI), 23 Maggio 2015.

Lezione “Analisi di gel bidimensionali" (1 ora) per il corso di dottorato in Medicina Molecolare
dell'Universita degli studi di Milano. LITA Segrate (Ml), 28 Maggio 2009.

Seminario “Ricerca di biomarcatori di neurodegenerazione in tessuto muscolare mediante analisi
proteomica differenziale". LITA Segrate (Ml), 26 Febbraio 2009.

Lezione (4 ore) “Elettroforesi bidimensionale ed analisi d'immagine" per il corso “Metodi statistici
per l'analisi di microarray a DNA e gel bidimensionali di proteine" (coordinatore Prof. G. Pesole) del
dottorato di ricerca in Biochimica, Biologia Molecolare e Bioinformatica dell'Universita degli studi di
Bari. Dipartimento di Informatica, Universita di Bari, 21 Gennaio 2009.

Seminario “Muscle proteomic profile in the transgenic SOD1G93A mouse and in ALS patients".
General Electrics Protein-sciences Seminar, CNR-IBBA Milano, 8 Maggio 2008.

Lezioni “Le proteine: struttura, sintesi, degradazione" (2 ore) e “Analisi d'immagine e banche dati"
(2 ore) per corso di formazione LATO-HSR Giglio Cefalu (PA). Ospedale S. Raffaele, Milano, Aprile
2008.

Relazione per la sessione “Colazione con l'esperto” dal titolo “Problematiche analitiche delle
tecniche separative applicate alla proteomica clinica". 39° Congresso SIBioC, Rimini, 4 Ottobre
2007.

Partecipazione a corsi di formazione/aggiornamento:

Seminario "Automate your GC workflow from sample preparation to results" Thermo Fisher
Scientific, Rodano, 9 Maggio 2017

Workshop "Applications of proteomics in medicine"Thermo scientific, CNR-ITB Milano, 24 Febbraio
2011

Corso “Microarray data analysis level | & I1"AB.EL ScienceWare Srl. Milano, 22-23 Aprile 2009
“Clarity through innovation: the state-of-the-art and future perspectives in high definition tissue
imaging". Waters educational services. Monza, 18 Settembre 2008.

“Workshop on mass spectrometry, advances in proteomics and clinical research". Applied
Biosystems. Acitrezza (CT), 26 Giugno 2007.

Corso “Effective biomedical writing". Upto Infotechnologies. Segrate (Ml), Marzo-Giugno 2007.
Corso E.C.M. “La moderna definizione di Sclerosi Laterale Amiotrofica". IRCCS Istituto Auxologico
Italiano. Cusano M.no (Ml), 11 Maggio 2005.

Corso d'istruzione all'utilizzo del software Image Master 2D Platinum. Amersham Biosciences.
Cologno M.se (M), 28 Aprile 2004.



INDICATORI BIBLIOMETRICI

N° citazioni totali: 776 (Scopus) - 734 (WQOS)

N° citazioni medie per articolo: 20,4 (Scopus) - 19,3 (WQOS)
Impact factor totale: 124,243

Impact factor medio per articolo: 3,269

h-index: 16 (Scopus, WOS).
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Braghetta P, Bonaldo P, Bernardi P, Foley R, Cirak S, Zaharieva I, Muntoni F, Capitanio D, Gelfi C,
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