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TITOLI

Laurea in Scienze Biologiche con il massimo dei voti (110/110 e lode) presso 1’Universita
degli Studi di Napoli “Federico II” con una tesi intitolata:

Il gene della trimetillisina diossigenasi: analisi di espressione e genomica comparativa.
Anno Accademico: 2000-2001

Dottore di ricerca in biologia evolutiva, presso I’Universita degli Studi di Napoli “Federico
I con una tesi intitolata:

Analisi funzionale in mammiferi e in C. elegans dell’enzima N-trimetil-lisina idrossilasi, una
proteina coinvolta nella biosintesi della carnitina.

Anno Accademico: 2005-2006
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Posizioni

2000-2001: Laureanda, Istituto di Genetica e Biofisica, CNR, Napoli, Italia.

2002—-2006: Dottoranda, Istituto di Genetica e Biofisica, CNR, Napoli, Italia.

2006-2009: Postdoc, Istituto di Genetica e Biofisica, CNR, Napoli, Italia.

2010-2013: Associate Researcher, The Scripps Research Institute, La Jolla (CA).
2014—presente: Associate Researcher, Istituto Telethon di Genetica e Medicina (TIGEM),
Pozzuoli, Italia.

Onorificenze e Borse di Studio

2001: Laurea Magna cum Laude, Universita di Napoli Federico Il, Italia.
2005: vincitrice borsa di Studio per il Programma di Dottorato in biologia evolutiva
dell’Universita di Napoli Federico 11, Italia.
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e 2006: vincitrice Short EMBO Fellowship, Universita di Helsinki, Finlandia.

o 2008: vincitrice borsa di studio Banco Napoli.

e 2011 - 2013: vincitrice borsa di studio American Heart Association.

e 2014 - 2015: vincitrice borsa di studio DTI-IMPORT/Marie Curie COFUND.

e 2023 - 2024: vincitrice assegno di ricerca presso I’Universita di Napoli Federico Il

CARRIERA SCIENTIFICA

Dottorato di ricerca (2002-2006), svolto presso I'Istituto di Genetica e Biofisica (IGB) "Adriano
Buzzati Traverso" - C.N.R., Napoli, Italia. Il dottorato di ricerca e’ stato svolto nellambito del Progetto
di Sequenziamento del Genoma Umano presso il laboratorio nel laboratorio della Dr.ssa Matilde
Valeria Ursini. Focus l'isolamento e caratterizzazione del gene codificante per il primo enzima della
biosintesi della carnitina. Questa ricerca e’ state pubblicata come primo autore su Journal of Cellular
Physiology (2005).

Post doc (2007-2009), svolto presso Plstituto di Genetica e Biofisica (IGB) "Adriano Buzzati
Traverso" - C.N.R., Napoli, Italia. Sono stata responsabile di un progetto sulla caratterizzazione
genomica e funzionale della proteina WASH, identificata durante il Progetto di Sequenziamento del
Genoma Umano per la regione cromosomica Xg28. La ricerca & culminata in una pubblicazione su
Journal of Biological Chemistry (JBC) (2010 May 28;285(22)).

Ricercatore Associato (2010-2013) presso The Scripps Research Institute, La Jolla, California,
USA, nel laboratorio del Dr. Sergio Catz. Qui mi sono occupata di un progetto di ricerca volto a
investigare i meccanismi molecolari attraverso cui i geni MUNC13-4 e RAB27A regolano il traffico
vescicolare nei neutrofili, finanziato dall'American Heart Association. | rtisultati sono stati pubblicati
su Journal of Biological Chemistry (JBC) (VOL. 287, NO. 53, pp. 44603-44612).

Ricercatore Senior (2014-2024) presso Telethon Institute of Genetics and Medicine (TIGEM),
Pozzuoli, Italia, nel laboratorio del Prof Andrea Ballabio. Applicazione delle competenze in genetica
e biologia cellulare a numerosi progetti collaborativi. Focus: regolazione del fattore di trascrizione
TFEB e studio dei meccanismi alla base della disfunzione lisosomiale in contesti patologici, come le
malattie da accumulo lisosomiale. Questo lavoro ha portato a numerose pubblicazioni di grande
impatto, tra cui Science, Nature e Nature communication.

ATTIVITA DI RICERCA SCIENTIFICA

Da sempre il mio interesse scientifico e’ focalizzato alla generazione di nuove risorse € nuove
scoperte che possano poi finalizzare in processi terapeutici per la cura delle malattie genetiche. Nella
prima fase della mia carriera, nell'ambito del Progetto Genoma Umano, mi sono occupata
dell'identificazione e caratterizzazione di nuovi geni umani a funzione sconosciuta. In questo
contesto, ho identificato e caratterizzato due nuovi geni: il gene TMLH, codificante per la g-N-
Trimetillisina Idrossilasi, il primo enzima coinvolto nella biosintesi della carnitina, e il gene
WASH, che codifica per un nuovo membro della famiglia delle proteine WASP/WAVE (Wiskott-
Aldrich Syndrome Protein/WASP Verprolin Homologues). | membri di questa famiglia sono fattori
promotori di nucleazione (NPF), essenziali per la formazione di nuovi filamenti di actina ramificati
a partire da filamenti preesistenti. Difetti in questi geni sono associati alla sindrome immunitaria di
Wiskott-Aldrich. Per approfondire le conoscenze sui meccanismi molecolari che regolano il
rimodellamento dell'actina e il traffico vescicolare, e la loro relazione con le malattie umane, mi sono



trasferita negli Stati Uniti, entrando a far parte del laboratorio del Dr. Sergio Catz presso il Scripps
Research Institute di La Jolla. Durante questo periodo, ho lavorato su diversi modelli cellulari e
murini di malattie immunitarie, acquisendo molte delle competenze necessarie per studiare questo
affascinante ambito della ricerca biologica. Successivamente, seguendo il mio principale interesse
per la genomica funzionale, sono rientrata in Italia per unirmi come senior post-doc al laboratorio del
Prof. Andrea Ballabio presso il TIGEM di Pozzuoli. Grazie alla mia esperienza nella biologia
cellulare e nella genomica, sono stata coinvolta in un ambizioso progetto volto alla creazione di una
biobanca di modelli cellulari per condurre il primo studio comparativo su una classe di malattie
genetiche ereditarie umane: le malattie da accumulo lisosomiale. In questo contesto, ho consolidato
la mia expertise nella tecnologia CRISPR e nella sua applicazione sia in vitro che in vivo.
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PARTECIPAZIONE IN QUALITA DI RELATORE A CONGRESSI E CONVEGNI DI INTERESSE INTERNAZIONALE

e Relatrice al CRISPR Core Directors Meeting organizzato da Sigma a Cambridge, dove ho
presentato le mie competenze nelle tecniche di genome editing per la generazione di
modelli di malattia in vitro. Cambrige,19-20, June 2017



Data

Presentazione di un progetto sull'applicazione del genome editing alle malattie lisosomiali
al ESGLD Workshop and Graduate Course 2017, illustrando diverse tecniche
CRISPR/Cas9 per la creazione di modelli di malattia. France, 14th-17th September, 2017

Come membro del Lysocil Consortium, partecipazione al kick-off meeting a Lisbona, con
un seminario intitolato Generation of a CRISPR Biobank for the Study of Lysosomal
Storage Disorders. Lisbona, 3-5 December 2018,

Relatrice alla PhD Week 2019, I.R.C.C.S. Burlo Garofolo, Trieste, con una lezione sulle
tecniche di biologia molecolare e cellulare applicate al genome editing.

Presentazione orale al 22nd ESGLD Workshop: Generation of a Lysosomal Storage
Disorder CRISPR Biobank for the Study of Lysosomal Storage Disorders. Catalonia, 9-13
October
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